


Monofiletile gruplar tel
bir ata ve biitin tlrevierinden mey-
dana gelir Moncfiletik gruplar, klad
veya soyhatlan olarzk da adlandirlirlar.
Burada daire igine alinan bltin gruplar
mondcfiletikar. Tor 1, 2, 3 ve en yakin
ortak atalanini igeren grup da mono-
filetikr,

Sinaomorfiler atasal
populasyonlarda ortaya gikarlar
(a) (b) ve tirevlerine gecerler (a)
Torlesme ki bagmsiz populasyo-
nun olugmasina yol agar. Her bir
genetik siriklenme, seglim ve
Her biri tiremis dzgin ~ Mutasyon le dzgln Szellkler ka-

ozellikler taglyan dort zanirlar, ancak ortak atalarndan
\ tirev populasyon aldiklar &zelliklen paylagirlar. (b)
T\ Her biri tiremig Szgiin T\ Her biri tiremis 8zgiin B_'r agactan yukan dogru gitugi-
&rellikler tagiyan Bzellikler tasiyan nizde sinapomorfiler yuvalanmig
iki tirev populasyon iki trev populasyon bir hiyerarg olugturur, Her ar-
Atasal populasyon Atasal populasyon digk moncfiletik grup, atalarnda

agiga gkan sinapomorler aracilig
lle tanimlanabilir.



(a) Mutasyonlar sinapormorfiler Gretebilirer (b) Geriye donlgler ("geriye mutasyonlar”) apormorfilen orkadan kaldirabilir

Turevierde DMNA dizileri Tirevlerde DMNA dizileri
A B C D E
TGCTATT TGCTTITT TGCTTTI TGCTATT TGCTITT TGCTTITT TGC | TGCTATT
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Besina pozisyonda A'ya
gerive donils burada
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. DMNA'mIn danistigi ortaya gikar
dizi: TGCTITT

Atasal DNA \

dizisi: TGCTATT

DNA'nin dénistiga dizi TGCTTTT

S

™~
Atasal DNA dizisi: TGCTATT

Geriye donisler filogeni gikarsamasim karmasiklastinr  (z) Bu agac kélaen yukan dogru okuyunuz. Bu DNA dizisini
besina pozisyondaki bir de@igimin, tirev populasyonlarda paylagilan tlrermig bir karakter yaratugina dikkat ediniz. (b) Eger bu grubun daha
sonraki evriminde bir gerye dénils, begina pozisyonu atasal duruma gen dénlstinlirse, dogru filogeni gikarnimini gok daha karmagik hale
getrecektr.
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Balina ve diger memeliler igin filogenetik hipotezler Artiodactyla Hipotez (a)'daks afagia gis-
terlmigtir: Balinalar ve yunus muhtemelen (sifirlar, geyikler, suayarian, domuzlar, vaban domuzlan ve develer
tarafindan temsil edilen) ¢ift trnaklilann kardeg grubu olarak toynakllara (Ungulata) akrabadir. Bu tirlere diggrup
olarak Ungulata'nin Perissiodactyla (atlar ve gergedanlar) olarak bilinen grubu segilmigtir. (b)'de gdsterilen afag
balina+suavain hipotezidir. Bir istisna ile (2)'da gdsterilen ile aymidir: Balinalara giden dal suaygirlanna kardes grup
olacak gekilde vukar taginristir.



[42 le2 &6 |77 192
— H Sigr AGQTCCCCAAAGTGAAGGAGA CTATGGTTCCTAAGCACAAG GCAAATGCCCTTECCTAAATA
— ﬁ GE}"ik AGTCTCCCAAGTGXAGGAGA CTATGGTTCCTAAGCACGAA GAAATGCCCTTECCTAAATA
— ’_# Balina AGTCCCCAMAGUTAAGGAGA CTATCCTTCCTAAGCATAAA GAAMATGCGCTTOCCTAAATC
|-_ n Su AYEITI AGTCCCCAAAGCAAAGGAGA CTATCCTTCCTAAGCATAAA GAAATGCCCTTETCTAAATC

| 66, pozisyon

AGATTCCAAAGCTAAGGAGA

G—=C
‘ n Domuz
* Yaban dormuzu AGACCCCAAACCTAAGGAGA

E—— ﬁ’ Deve

Cisgrup

TETCOCCAAAACTAAGGAGA

AGTCCTCCAAACTAAGGAGA

CCATTGTTCCCAAGCGTAAA

CCOGTTOGTTCACAAGCGTAAA

CCATCATTCCTAAGCGCA AA

CCATCTTTCOTAAGCTCAAA

GOAATGCCCTTECCTAAATC

GLAATGTCCTCOOCTAAATC

GAAATGCCCTTEUT TCAGTC

GTTATGCCCTODCT TAAATC

Parsimoni analizi i¢in dizi verisi  Bu ven alti gift trmakdi, bir balina (yunus balig), Lagenorhychus obscurus) ve diggrup

clarak bir tek toynakhimin bir st proteini geninin hizalanmig 60 nikleotid dizisidir, Bir pozisyonda venlen X sipheli olarak tamimlanan
niklectd temsil etmektedir. De@igken va da bilgi veria olmayan pozisyonlardan bazilar mawi ile taranmistir; sinapemerfiler saglayan
pozisyonlar turuncu ile gdlgelenmistir. Filogeni bu nlkleotid sinapemerfilennin parsimoni analizinden elde edilmigtir,



SIgIr Geyik Balma  Suaygn Domuz Yabam  Deve D,D_IS H SIEIr
Geyik 0,073 domuzy 0,058

Balina 0,150 0,197 G.Dlﬂ# Balina

Suaygiri 0,148 0,197 0053 —&34 ‘S
uaygIn
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—ee m Yabandomuzy
Deve 0284 0347 0216 0236 029 0340 N
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Disgrup 0306 0340 0241 026 0311 0306 0210 “ e
Diggrup

Kiimeleme analizi icin genetik uzakliklar Bu tablodaki her bir 6ge Sekil 4.9'daki diz verisinden hesaplanan takson
gitler arasindaki bir genetik uzaklikor, Buradzki filogeni bu genetik uzakliklann kimeleme analizinden elde edilmistir. Sigr ve geyik
(mawi) ya da balina ve suaygin (turuncu) gibi disiik genetk uzakliga sahip takson gftlerinin kardes taksonlar olarak gruplandigina dikkat
ediniz. Taksonlar arasinda beklenen niklectid farklilig ylzdesine oranlanmigtir ve birkag dal Uzerinde sayisal olarak gdstenlmigtir,
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MNeredeyse mikemmel filogene- )
tik karakterler Bu tablo att gfitoynakli ve bir 5111415 H. SIgIr
balinz (bir tir gagalibalina, Berardius bairdil) ge- — % Geyik
nomundaki 20 lokusta bir SINE ya da LINE'nin 10, 12 -
varligin (1) veya yeklugunu (0) géstermeldedir. 4567 '# Balina
Soru izaretler (7) bazi taksonlarda bulunamayan “ Suaygrri
lekuslan gostermektedir. Ve set Mikaido vd, - i
(1999)'dan alinrmigtir. Fllogenetik agag bu 20 1990 — W Domuz
karakterin parsimoni analizinden elde edilmigar. — * Yabandom
Lokus 4—/"deki SINE veya LINElern varlg -

balina ve suaygirlan kladim tamimlar. ﬂ’ Deve



